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(1) (2 (3) (4) (5) (6)
I & 269 275 1798 1976 2067 2251
gRamm 13 13 359 359 372 372
Rt v 154 160 180 359 334 519
S 3R PR 18 18 124 124 142 142
LIC] 19 19 745 742 764 761
NSl 13 13 390 392 403 405
I 12 12 * * 12 12
faeett 40 40 * * 40 40
SR-gdf &7 221 222 * * 221 222
3N 68 68 * * 68 68
AR 10 10 * * 10 10
e 40 40 * * 40 40
BIISES 21 21 * * 21 21
BN 39 39 * * 39 39
STV YT 32 32 * * 32 32
s 11 12 * * 11 12
gt & 106 107 965 964 1071 1071
fagrR 14 14 279 279 293 293
EIRECH . . 114 114 114 114
I 14 14 311 311 325 325
Rafdra 4 4 * * 4 4
afeed et 45 46 261 260 306 306
3 IR PR ses 29 29 * * 29 29
e a9 54 59 2507 2532 2561 2591
BURTIG 1 5 198 198 199 203
e e 22 22 834 834 856 856
FWR U 29 30 1277 1300 1306 1330
IRES 2 2 198 200 200 202
gfeadt &= 119 118 3854 4819 3973 4937
UENG 1 1 1150 1144 1151 1145
TERTE 53 53 2704 3675 2757 3728
Mar 65 64 * * 65 64
afaroft & 141 142 2489 2511 2630 2653
3y TR 26 26 570 569 596 595
FlcH 31 31 583 589 614 620
IRA 20 20 612 628 632 648
GIESEIS 44 45 724 725 768 770
RIECER] 20 20 * * 20 20
Rget URT 910 923 11613 12802 12523 13725
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